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O estudo da interacdo entre genotipos e ambientes € de suma importancia no contexto de
programas de melhoramento de plantas e ensaios agrondémicos de uma forma geral. Assim, a
utilizacdo de métodos eficientes para analisar dados provenientes de ensaios multiambientes
(MET) tem motivado diversas pesquisas, objetivando maior confianga em relagcéo a selecéo e
recomendacéo de cultivares superiores. O objetivo deste trabalho foi apresentar uma abordagem
Bayesiana para os modelos Fatoriais Analiticos (FA) que sdo amplamente difundidos nos estudos
para avaliar adaptabilidade e estabilidade em dados MET. Um conjunto de dados MET com 12
gendtipos de mostarda avaliados em 6 ambientes, 0s ensaios experimentais foi em delineamentos
de blocos casualizados com trés repeticdes. Para analisar os dados MET utilizou-se modelo o
fatorial analitico (FA) em uma abordagem Bayesiana. Os resultados evidenciaram flexibilidade
na abordagem proposta para identificar gendtipos mais produtivos, bem como separar subgrupos
de gendtipos e ambientes no que se refere ao efeito da interacdo GEI. Além disso, a
representacOes graficas para regides de credibilidade bivariadas das cargas e escores fatoriais,
juntamente com regides de credibilidade bivariadas, ajudaram para um maior detalhamento de
GEl, e sendo assim proporcionou mais informagdo para identificacdo e recomendagdo de
genotipos.
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